采购需求
1、产品或服务规格
产品规格及服务描述：公司需提供蛋白质组学、磷酸化修饰蛋白质组和乳酸化修饰蛋白质组与生物信息学技术支持与技术服务，提供必要的科研设计思路、项目申报方案、文章投稿协助等，应确保按照国家相关法律要求保障数据安全和患者隐私。  
2 、质量标准
2.1蛋白质组学检测
(1) 对小鼠组织样本进行蛋白提取与质控检测，对符合实验要求的蛋白进行胰酶酶解。
(2) 采用4D label free定量蛋白质组学技术开展高灵敏度、高分辨率的质谱分析，机时不低于60min。
(3) 深度要求：蛋白鉴定深度80%以上样本达到10000。
(4) 配置Spectronaut搜索引擎，默认控制错误发现率（FDR）在肽段谱图匹配（PSM）、肽段（peptide）和蛋白（protein）三个层面均设置为1％。
(5) [bookmark: _Hlk145665888][bookmark: _Hlk145665878]质谱下机数据筛选质控要求：
1　 鉴定到肽段长度分布主要分布在7-20个氨基酸，符合基于胰酶酶解和HCD碎裂方式的一般规律；
2　 质谱仪的质量精准分布需一级质量误差在 10ppm以内。
(6) 对质谱鉴定结果进行标准生物信息学分析及个性化生物信息分析；
1　 质量控制包括肽段长度分布、肽段质量误差分布、定量分布、定量火山图、定量重复性分析（RSD、Pearson）、定量PCA分析、修饰位点分布；
2　 注释：蛋白功能描述、亚细胞结构定位、GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域、COG分类；
3　 功能分类：GO二级功能分类、亚细胞结构定位、COG/KOG分类；
4　 功能富集分析：GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域；
5　 富集聚类分析：GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域；
6　 修饰位点分析：修饰位点序列特征Motif；
7　 网络分析：蛋白互作网络。
8　 全外显子基因组学和转录组学与蛋白质组联合分析
[bookmark: _Hlk157762157]2.2乳酸化、磷酸化修饰组学检测
(1) 对小鼠组织样本进行蛋白提取与质控检测，对符合实验要求的蛋白进行胰酶酶解。
(2) 利用乳酸化抗体对乳酸化修饰肽段进行富集、利用IMAC试剂盒对磷酸化修饰肽段进行富集。
(3) 采用4D-DIA定量蛋白质组学及乳酸化 、磷酸化修饰组学技术开展高灵敏度、高分辨率的质谱分析。
(4) 深度要求：乳酸化鉴定深度位点数不低于2000、磷酸化鉴定深度位点数不低于8000。
(5) 配置Spectronaut搜索引擎，默认控制错误发现率（FDR）在肽段谱图匹配（PSM）、肽段（peptide）和蛋白（protein）三个层面均设置为1％。
(6) 质谱下机数据筛选质控要求：
1　 鉴定到肽段长度分布主要分布在7-20个氨基酸，符合基于胰酶酶解和HC碎裂方式的一般规律；
2　 质谱仪的质量精准分布需一级质量误差在 10ppm以内；
(7) 对质谱鉴定结果进行标准生物信息学分析及个性化生物信息分析；
1　 质量控制包括肽段长度分布、肽段质量误差分布、定量分布、定量火山图、定量重复性分析（RSD、Pearson）、定量PCA分析、修饰位点分布；
2　 注释：蛋白功能描述、亚细胞结构定位、GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域、COG分类；
3　 功能分类：GO二级功能分类、亚细胞结构定位、COG/KOG分类；
4　 功能富集分析：GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域；
5　 富集聚类分析：GO功能分类、KEGG通路、蛋白结构域；
6　 修饰位点分析：修饰位点序列特征Motif；
7　 网络分析：蛋白互作网络。
3 、交付要求
交付时间： 公司自收到样品30个工作日之内必须按双方确认的方案完成整个项目的检测工作和数据分析工作并交付项目验收及进行数据分析报告解读。
4 、技术支持和培训
4.1 技术支持： 对于项目进展情况及实验技术问题等需定期讨论，及时反馈，有专门的技术支持跟踪负责。成立专项负责小组，负责项目的技术沟通，结果讨论。
4.2 培训要求： 公司需指导前期准备工作，并对研究团队相关员工免费进行组学、生物信息学等方面的知识普及和教学。
5 、合规性要求
法规合规性： 投标方确保其提供的产品或服务符合所有相关法规和标准。
